








Annexe 1. Évaluation de la technique d'inactivation des carbapénèmes (TIC) pour les entérobactéries selon le CLSI M100-S27

No. LSPQ Identification Hôpital Gène

TIC des centres 
hospitaliers 

(selon méthode 
LSPQ)

zone (mm) Interprétation zone (mm) Interprétation zone (mm) Interprétation

LSPQ-3998 K. pneumoniae NA KPC NA 6 + 6 + 6 + ND

LSPQ-3999 K. pneumoniae NA PCR – NA 27,4  – 27,4  – 23,4  – ND

MA104334 C. freundii HMR NDM  – 6 + 6 + 6 + 16 (R)

MA103301 C. freundii Manicouagan OXA-48  – 6  + 6  + 6 + 2 (I)

MA103302 C. freundii Manicouagan OXA-48  – 7  + 7  + 6 + 0,5 (S)

MA103303 C. freundii Manicouagan OXA-48  – 8  + 8  + 6 + 0,5 (S)

MA103347 C. freundii Manicouagan OXA-48  – 9  + 9  + 6 + 1 (S)

MA103644 C. freundii Manicouagan OXA-48  – 6  + 6  + 6 + 4 (R)

MA103710 C. freundii Hotel Dieu-Qc OXA-48  – 6  + 6  + 6 + 1 (S)

MA103711 C. freundii Hotel Dieu-Qc OXA-48  – 6  + 6  + 6 + 0,5 (S)

MA103980 E.coli HMR OXA-48  – 6  + 6  + 6 + > 32 (R)

MA095140 K. pneumoniae HGJ KPC ND 6  + 6  + 6 + ≤0,03 (S)

MA095215 K. pneumoniae HGJ KPC ND 6  + 6  + 6 + 0,06 (S)

MA102755 Enterobacter sp. Lakeshore PCR – ND 7  + 7  + 18,7  – 16 (R)

* Souche (loupe de 10 ul à partir de gélose sang incubée overnight) dans 400 ul eau, incubée avec disque de méropénème 10 ug pendant 2 et 4 hrs.

 Souche (loupe de 1 ul à partir de gélose sang incubée overnight) dans 2 ml TSB, incubée avec disque de méropénème 10 ug pendant 4 hrs.

LSPQ-3998 = BAA-1705 (contrôle positif)
LSPQ-3999 = BAA-1706 (contrôle négatif)

Essais réaslisés par Simon Wong/Brigitte Lefebvre, LSPQ, 2017-01-17. Lectures effectuées le 2017-01-18 (MHA incubé 18-24 hrs 35oC).
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Annexe 2. TIC pour les entérobactéries selon la méthode du CLSI (M100-S27)
Ensemencement: 2017-05-31 SW
Lacture: 2017-06-01 SW / FR

Lecture SW Lecture FR

No.pour 
évaluation

No. LSPQ Identification Gène carbapénèmases Zone (mm) Résultat TIC Zone (mm) Résultat TIC

1 MA090108 E. coli PCR négatif 24 − 24 −
2 MA090822 E. coli PCR négatif 21 − 21,8 −
3 MA091263 E. aerogenes PCR négatif 19 − 19,6 −
4 MA091832 E. coli PCR négatif 24 − 24,5 −
5 MA092762 E. coli KPC négatif ** 22 − 22,5 −
6 MA092786 K. pneumoniae KPC négatif ** 21 − 21,3 −

  8* MA093091 K. pneumoniae GES 21 − 20,6 −
10 MA093119 K. pneumoniae KPC négatif ** 23 − 23 −
12 MA095140 K. pneumoniae KPC 6 + 6 +
13 MA095215 K. pneumoniae KPC 6 + 6 +
14 MA095797 K. pneumoniae VIM 6 + 6 +
15 MA095967 K. pneumoniae VIM 6 + 6 +
16 MA096364 K. pneumoniae PCR négatif 22 − 22,4 −

 17* MA097018 K. pneumoniae PCR négatif 21 − 21,6 −
19 MA097079 E. cloacae PCR négatif 22 − 21,3 −
20 MA097102 K. pneumoniae PCR négatif 22 − 21,8 −
21 MA097205 E. cloacae PCR négatif 22 − 22,3 −
22 MA097332 P. mirabilis PCR négatif Swarming ND Swarming ND
23 MA097365 E. cloacae PCR négatif 19 − 19,1 −
24 MA097460 E. cloacae IMI 6 + 6 +
25 MA097461 E. cloacae IMI 6 + 6 +

L-3998 Contrôle positif (KPC) 6 + 6 +
L-3999 Contrôle négatif 23 − 23,3 −

Méropénème† E. coli ATCC 25922 35 NA 34,8 NA

Légende :
* f mucoide
** KPC testé seulement
† : kirby bauer effectué pour contrôle le disque. Valeur attendue entre 28 et 35 mm.

6-15 mm TIC positif
16-18 mm avec colonies TIC positif
16-18 mm sans colonies TIC indéterminé
≥ 19 mm TIC négatif



Annexe 3. TIC pour les entérobactéries selon la méthode du CLSI (M100-S27)
Ensemencement: 2017-06-07 SW
Lacture: 2017-06-08 SW / AK

Lecture SW Lecture AK
No.pour 

évaluation
No. LSPQ Identification Gène carbapénèmases Zone (mm) Résultat TIC Zone (mm) Résultat TIC

26 MA097545 K. pneumoniae PCR négatif 19 − 17 IND
27 MA097645 E. coli PCR négatif 22 − 21 −
29 MA098153 E. aerogenes PCR négatif 22 − 21 −
30 MA098347 E. cloacae PCR négatif 22 − 20 −
31 MA098559 E. cloacae IMP 6 + 6 +
32 MA098632 K. pneumoniae PCR négatif 23 − 22 −
33 MA098934 E. cloacae IMI 6 + 6 +

 34* MA099096 K. pneumoniae PCR négatif 22 − 21 −
35 MA099522 E. cloacae IMI/NMC 6 + 6 +
36 MA100316 E. cloacae IMI/NMC 6 + 6 +
38 MA100744 C. freundii KPC 6 + 6 +
39 MA100831 K. oxytoca KPC 6 + 6 +
40 MA100896 S. marcescens SME 6 + 6 +
41 MA101158 K. pneumoniae NDM 6 + 6 +
42 MA101271 E. coli NDM 6 + 6 +
43 MA101353 E. coli KPC 6 + 6 +

 44* MA101354-1 K. pneumoniae KPC 6 + 6 +
45 MA101433 S. marcescens SME 6 + 6 +
46 MA101434 K. pneumoniae OXA-48 12 + 6 +
47 MA101515 C. freundii OXA-48 6 + 6 +
48 MA101531 K. pneumoniae OXA-48 6 + 6 +
49 MA101532 E. coli OXA-48 6 + 6 +
50 MA101610 E. gergoviae KPC 15 + 14 +

L-3998 Contrôle positif (KPC) 6 + 6 +
L-3999 Contrôle négatif 23 − 23 −

Méropénème† E. coli ATCC 25922 36 NA 36 NA

Légende :
* f mucoide
** KPC testé seulement
† : kirby bauer effectué pour contrôle le disque. Valeur attendue entre 28 et 35 mm.

6-15 mm TIC positif
16-18 mm avec colonies TIC positif
16-18 mm sans colonies TIC indéterminé
≥ 19 mm TIC négatif



Annexe 4. Compilation des résultats de l'évaluation de la TIC pour les entérobactéries selon le CLSI (M100-S27)

Nb souches Conforme Non conforme

KPC 9 9

NDM 3 3

OXA-48 (famille) 12 12

VIM 2 2

SME 2 2

GES 1 1

IMP 1 1

IMI/NMC 5 5

Négatif * 20 20

TOTAL 55 54 1

98,2 1,8

* Une souche éliminée dans la compilation des résultats, car le swarming rendait le résultat non interprétable.

Aucun faux positif obtenu. Le test est spécifique à 100%.
Un seul faux négatif obtenu avec le gène GES.  Ce gène est très peu fréquent au Québec. Le test est sensible à 97,1 %.

Spécificité = nb test - / total des souches non EPC 20/20 100%

Sensibilité = nb test + / total des EPC 34/35 97,1%

VPP = nb vrai test + / total des tests + 35/35 100%

VPN = nb vrait test -/ total des tests - 20/21 95,2%
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