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Contributions de la génomique dans le 
contexte d’épidémies virales
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Historique des contributions lors d’épidémies virales
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Utilités de la génomique dans un contexte d’épidémie
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Défis à relever pour les organisations de santé publique
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Potentiels actuels et futurs de la génomique
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Renforcement de la surveillance et de la vigie des virus
• Cas cliniques - hôpitaux et cliniques
• Communautés - eaux usées des villes et aéroports
• Réservoirs animaux - élevages et environnement
• Modélisations épidémiologiques
Données génomiques disponibles en temps réel ?
• Avancées dans les technologies de séquençage
• Systèmes d’information mieux intégrés
• Outils d’analyse alimentés par l’intelligence artificielle
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Applications de la génomique en santé publique: 
exemples de SRAS-CoV-2, Mpox et H5N1
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Un virus accumule des mutations au cours 
du temps
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Séquençage nouvelle génération par amplicon: 
exemple du SRAS-CoV-2
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Le système de classification des variants de SRAS-
CoV-2: Pango et OMS
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SARS-Cov-2 : vigie des variants
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Suivi d’éclosion : service d’hémodialyse
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Suivi d’éclosion : service d’hémodialyse
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Suivi d’éclosion : service d’hémodialyse
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Séquencage prioritaire de SRAS-CoV-2: patients 
immunosupprimés et résistances aux traitements
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Epidémiologie moléculaire de Mpox en 2022 au Québec
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Premier cas humain de H5N1 détecté au Canada
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o Origine du cas ? Transmission
épizootique ou humaine?

o Profil mutationnel ? Mutation
d’adaptation à l’hôte humain ? Résistance
aux antiviraux ?
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Génomique des virus: projets et développements en 
cours au LSPQ
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• Surveillance génomique de SRAS-CoV-2 à partir d’échantillons
cliniques (176 échantillons séquencés aux deux semaines)

• Séquencage des eaux usées de l’aéroport de Montréal pour la
détection de SRAS-CoV-2

En développement: 
• Séquencage du virus respiratoire syncytial: surveillance, résistance

aux vaccins et traitements (ex: Nirsévimab)
• Séquencage du virus Influenza A: surveillance des sous-types

circulants, résistance aux vaccins et traitements.
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